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Changes in the pathogenic microfloraof sheep rumen under the
action of a feed additive-adaptogen
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Ackopbat nuTuaA - CTPEecc-NPOTEKTOPHbLIA  adanToreH,
obriagarLmm HEUPOTPOMPUUECKUMIN, HENPONPOTEKTOPHBLIMN,
aHTMOKCUOAHTHLIMU, UMMYHOMOOYNUPYOLLIMMWN CBONCTBaMMU.

[lokazaHO cyllecTBOBaHME OCU «MUKPOBUOTAa-KULLEYHUK-
mMo3r». [lpeononaraercsd, 4TO aganToreH ackopbar nuTus
MOXET BIUATb Ha BCE 3BEHbS OCU «MUKPOOUOTAa-KULLEYHUK-
MO3r», YTO NO3BOSINT OOHOBPEMEHHO PELUNTb MPOOMNEMBI,
CBA3aHHble C HapyLWEeHNAMWU, BO3HUKLLMMUN NPU BO3OENCTBUN
CTPEeCcCOB pasfivdyHoOM 3ITUOMoOrMn, N npodunakTupoBaTb
HapyLweHua XXKT, BbiaBaHHbIE NUBMEHEHUEM MUKPOJIOPHbI.

KopmoBass gobaBka MO3BOMUT MOBLICUTb PEHTAbENbHOCTb
npon3BoACTBa B OBLEBOACTBE U MNOAOUTU K PELLEHUIO
npobriem noBbILLIEHNS PyOLOBOro NMLLIEBAPEHUS. *-*“



\_Llyp/m 3agauv nccrnegoBaHuM.

’ Llenbro nccregoBaHuin ABMsNOChH NoslydeHne HOBbIX 3HAHUMM O COCTaBe
_MVKpoOWOTbI pybua oBeL, BbISICHUTL BRWsIHME apanToreHa ackopbarta
FINTUA Ha Ka4vyeCTBEHHbIM U KOMIMYECTBEHHbIU COCTaB MUKpodnopbl
pyoua oBeL C UCMONb30BaHMEM MOSIEKYNAPHO-reHeTU4e CKUX MeToaoB.
fonoBB
pynna XapakTepucTuka KopmrieHus1
rpynne
1 - KOHTpOnbHas 8 OcHoHom paunoH (OP)
2 - onbITHas 8 OP +10 mr LIASC Ha Kr XXnBown macchbl
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\—/ - BecoBble nokasaTenu oBeL, Ha poHe

npuMeHeHUs1 ackopbaTta nuTus @)
(Mtm, n=8), Kr

BecC XUBOTHbIX

Uepes 30 gHen Yepes 60 aHeu

Mpynnbl

3KcnepmmeHTa

KOHTpOﬂbHaﬂ 37,11+1,09 38,35+ 2,33 38,59+ 2,57
OnbITHasA

37,59+ 1,7 38,94+292 39,83+ 3,81

Yepesa (BeHeyHasn, TOHKaA KULIKK)

Mpaman KMLWKa

MoyeBoit ny3bipb &

CpeaHasa KULWKA

Cuniora (Cnenas KMLﬂKa)




MeTon KOTNYe CTBEHHOIA NMUP (RT-PCR)
Mvu.ueHb reH 16S pPHK

YHMBepcaanble npanmepbl Ha obliee konnyecTBo baktepun *

=~ [lpamon: HDAL1 - ACTCCTACGGGAGGCAGCAG,
Ob6paTHbin: HDA2 — ATTACCGCGGCTGCTGG
(amnnudmkat ot 349 no 547 Hykneotng — okosro 200 nH)

PesynbtaTt: Obwee konnyecTtso baktepunanoHon HK B pybue
oBeLl

NGS-cekBeHUpOBaHMUe.

Llenb uccnegoBaHua: AHanu3a cTpykTypbl bakTepmanbHoro
coobuiecTsa B pybLLOBOM COAEPKMMOM OBEL, C MPUMEHEHUEM
MoSeKkynapHo-reHeTn4yeckoro meroga NGS-cekBeHMpoBaHUS.

MuweHb: reH 16S pPHK
[Mpamon npanmep: 343F (5’-CTCCTACGGRRSGCAGCAG-3’)
ObpaTHbIn npanmep: 806R (5’-GGACTACNVGGGTWTCTAAT-3)),
(amnnudomkaTt oT 343 no 806 HykneoTng — okosio 460 nH, V3V5)
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CopnepxaHue “HexenartenbHOW” M YCIIOBHO-NaTOreHHOM
'
MUuKpodcnopsbl, %.

M + m M T m

Lactobacillales 0,570 + 0,097 0,423 * 0,255
0044 + 0016 0019 * 0,003
0076 + 0011 0079 + 0,032

JlakTobakTepumn B pydLEe MENKOro poratoro ckota epMeHTUPYIOT
MOHOCaxapa 40 MONMOYHOW KMCNOTbI U MOTYT NPUBOAUTL K CHUXEHWUIO
pH B pyOue, NnoaTOMYy ABMAKTCA HeXernaTenbHbIMU.
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KoHTponb LiAsc



\@enamnbnaﬂ” Mukpodpriopa, ycnoBHo-naToreHHble
MUKPOOpPraHuambl
&/
~ DHTepobakTepum — CEMENCTBO rpamMmoTpuuaTesibHbIX
Nano4ykoobpasHbIX CrnopoHeobpasyowmx b6akTepun, dakynbTaTUBHbIE
aHaspobbl. Kpome HopmanbHOM MUKPOdNopbl BKIOYaeT B ceba u
3Ha4YNTENbHOE  KOMMMYECTBO  NaTOreHHblIX  MUKPOOOB:  WIMrennol,
canbMOHENblI U HEKOTOPbLIE BUObI SLLIEPUXUN. :
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Shigella sonii
Infectious dose: approx. 200 Size: 1.6 x 0.5 microns
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“HexxemaTtenbHasa” MUKponopa, ycrioBHO-NaToreHHbie MUKPpOOpraHu3mbl

KTMHOMUUeTbI (Actinomycetales) — epMeHTUPYIOT yrreBoabl C
obpasoBaHMeM KNCIOTbI ©0e3 rasa, NpoayKThbl hepMeHTaunm
~YyKCYyCHasi, MOSI04Has , MypaBbUHas N AHTapHasi KUCIOThI.

AKTUHOMULIET b

Actinomyces israelii, COM (komnbloTepHas

OKpacka)

LiAsc

Streptomyces sp. - G ) v \



\/ MaToreHbl ~—

AdepxaHue rby/nn NnaToreHoB B Py OLL0BOM XKMAKOCTU OBE L KOHTPOJIbHOMN U
onbITHOM rpynn, %.

/
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_ | Kowmponb [ liAsc |
Npynna nartoreHoB MatoreH M + m M +m
Anaeroplasma
bactoclasticum 0,81 + 0,03 0,16 + 0,03
Anaeroplasma sp. 0,12 + 0,01 0,11 + 0,04
An. abactoclasticum 0,08 + 0,01 0,03 + 0,01
Mycoplasma sp. 0,03 + 0,00 0,03 + 0,00
Mycoplasma penetrans 0,02 + 0,00 0,01 + 0,01
R Acinetobacter sp. 0,02 + 0,02 0,04 + 0,02
LTS pseudomonas sp. 0,03 + 0,00 0,04 + 0,01
[l O staphylococcus sp. 001 + 0,01 0,02 + 0,01
AT Strept. acidominimus 0,06 + 0,01 0,06 + 0,05
Streptococcus sp. 0,05 + 0,01 0,03 + 0,01
dextrinosolvens 0,05 + 0,03 0,03 + 0,01
Treponema sp. 0,60 + 0,02 0,33 + 0,05
Treponema bryantii 0,09 + 0,03 0,12 + 0,01
Treponema parvum 0,14 + 0,04 0,06 + 0,03
TpenoHeMms! Trep. isoptericolens 0,16 + 0,12 0,03 + 0,02
Treponema porcinum 0,05 + 0,01 0,06 + 0,01
Trep. amylovorum 0,03 + 0,01 0,05 + 0,03
Trep. saccharophilum 0,05 + 0,03 0,03 + 0,01
Trep. maltophilum 0,02 + 0,01 0,01 + 0,01
DN Holdemania sp. 0,02 + 0,00 0,03 + 0,01
BPUINNENOTPUKEHI Kandleria vitulina 0,03 + 0,02 0,06 + 0,02
Solobacterium sp. 0,02 + 0,01 0,07 + 0,04 =
Iﬂ_ 019 + 004 017 £ 002
265 = |
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3aKknwyeHue

bbino oOHapyxeHo, 4TO BBedeHMe ackopbara nuTns B
COCTaB OCHOBHOIMO paumoHa oBeL, crocobcTBoBano yMeEHbLUEHUIO
coaepXaHusi NaTtoreHHbIX W HEKOTOPbIX YCNOBHO-MATOrEHHbIX
bakTepun.

[Tony4yeHHbIe pe3ynbTaThl 4alOT OCHOBaHWE caenaTb BblBO4 O
NONOXNTENBbHOM BNUAHUM ackopbaTta NMUTUSA Ha Kad4eCTBEHHbIN U
KONMMMYECTBEHHbIN  COCTaB  MUKpObMOTbI pybua oBel, WU
peEKOMeHOoBaTb €ro NPUMEHEHUE B OOMONHEHNE K OCHOBHOMY
pauMoHy OBEL, Kak Tnpu YyOOBETBOPUTENBLHLIX YCIOBUAX
Codep)XaHus, Tak U B YCINOBUSIX CTpecca.






